Une histoire du vivant

Partie 3







Qu’est ce que c’est ?

Un chromosome
LADN

Un gene

Un allele

Une mutation

Relation entre ces termes ?



Les chromosomes dans la cellule
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L’ADN dans les chromosomes
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Structure de la molécule d’ADN humaine

liaisons entre . , e
deux bases - deux brins enroulés en double hélice

basgs
azotees

- chaque brin est composé d'une succession de

nucléotides : A, T, C, G.

désoxyribose - Les deux brins sont complémentaires : (A d’un brin et en

phosphate .
face de T de l'autre brin et C est en face de G)

- liaisons hydrogenes entre les nucléotides

3,4 nm

complémentaires




Codage de l'information sur la molécule d’ADN

llaisons entre
deux bases

b ases
azotees

ADN = molécule informative, support

de l'information génétique.

désoxyribose
phosphate

Information codée par l'ordre

d’enchainement des nucléotides le long

3,4 nm

de la molécule d’ADN = Séquences de

5! nucléotides



1 chromosome
= 1 molécule

d’ADN

1 gene
1 portion de

chromosome...

La notion de gene

1 gene
1 segment d’ADN...

1 gene
1 sequence de
nucléotides...

...qui détermine un
caractere héréditaire




Une mutation crée une nouvelle version d’un gene
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Les alleles sont les différentes versions d’'un gene




Theme 3 : une histoire du vivant

Chapitre 1. La biodiversité et son évolution




Biodiversité = diversité du vivant
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Diversité des especes dans un écosysteme = diversité spécifique
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Diversité des individus au sein d’'une espece = biodiversité intra spécifique




Diversité des individus au sein d’'une espece = biodiversité intra spécifique




La biodiversité : 3 niveaux d’étude

3 individus differents de

la méme espéce
Forét tempéerée
: FapMGn
A Y

Fougére

Lac

Deésert

Forét tropicals

Océan

1 - Biodiversité des
ecosystemes 2 - Biodiversité des espéces = J - Biodiversité intraspécifique

biodiversité spécifique

= génétique




Theme 3 : une histoire du vivant

Chapitre 1. La biodiversité et son évolution

Comment peut- on estimer la biodiversité actuelle ?

Comment limiter I'impact de ’'Homme ?



Theme 3 : une histoire du vivant

Chapitre 1. La biodiversité et son évolution

. Estimer la biodiversite
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La biodiversité actuelle
e )
On estime a environ 30 millions le
nombre d'especes différentes vivant
actuellement a la surface de la
Terre.

Comment peut-on estimer la

biodiversité ?

Nombre d’espéces actuellement
connues sur Terre




Estimer la biodiversité
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Pourquoi ?

biodiversiteé est-elle la
plus importante ?



Estimer la biodiversité

Dans quel zone la
biodiversité est la plus
importante ?

Richesse spécifique =
Nb d’especes #




Estimer la biodiversité

Dans quel zone la
biodiversité est la plus
importante ?

Richesse spécifique =
Nb d’especes #

Abondance = Nb
d’individus par espece




Estimer la biodiversité

Dans quel zone la
biodiversité est la plus
importante ?

Richesse spécifique =
Nb d’especes #

Abondance = Nb
d’individus par espece

Equitabilité = Abondance
bien répartie entre les
especes




Theme 3 : une histoire du vivant

Chapitre 1. La biodiversité et son évolution

l. Estimer la biodiversité

A. Estimer la richesse spécifique d’'un milieu




Estimer la richesse spécifique
par échantillonnage direct



Méthodes non invasives pour estimer la biodiversité
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. Plongée (observations visuelles)
o Vidéos avec appats

1S1501 Techniques d’échantillonnage utilisées pour estimer
la biodiversité des requins en Nouvelle-Calédonie. (belin)



Plongées w C plumbeus
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U515 pétection d’espéces de requins selon
les méthodes d’échantillonnage. E: nombre
d’'espéces. n: nombre d’échantillons. (belin)

D‘aprés Boussarie et al, 2018

=> 10 especes de requin



Méthodes non invasives pour quantifier la biodiversité

' EXILTE une méthode d'échantillonnage et d’identification des espéces

A il

¥ Le trajet de la goélette Tara
dans le Pacifique

L'expédition « Tara Océans » (2009-
2012) a eu en partie pour objectif
de caractériser la biodiversité
planctonique.




Méthodes non invasives pour estimer la biodiversité
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Estimer la richesse spécifique
par échantillonnage indirect



Méthodes indirectes pour estimer la biodiversité
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la biodiversité des requins en Nouvelle-Calédonie. (belin)



Méthodes non invasives pour quantifier la biodiversité
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Recherche dans des

publiques contenants toutes les
sequences ADN connues Application : voir exercice a la maison



http://incertae-sedis.fr/gl/LF_20_termES_chap1_exoblast.htm

Méthodes non invasives pour quantifier la biodiversité
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=> 16 especes de requin
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