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Le graphique représente le nombre d’espèces végétales différentes dans un milieu selon sa proximité à l’espèce invasive « la renouée du Japon ». 

Il s’agit donc d’une représentation de la biodiversité spécifique.

Je remarque qu’en présence de renouées le nombre d’espèces de plantes est beaucoup plus faible (entre 2 à 6) qu’en leur absence (au moins 8 espèces différentes). La renouée réduit donc la biodiversité spécifique végétale.

Je peux remarquer que son effet est moins marqué en bordure de zone : les 2 mètres à proximité de la zone sans renouée sont moins touchés que les zones plus distantes.

D’après le texte, la disparition de certaines espèces s’explique par le fait que

- la Renouée secrète des substances toxiques dans le sol

- elle entre en compétition avec ses rhizomes pour l’occupation du sol : ceux-ci limitent la mise en place de racines provenant d’autres espèces végétales.
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[image: image2.png]Les béta-thalassémies sont des maladies dues & une altération de la chaine béta de I'hémoglobine,
‘molécule indispensable au transport du dioxygéne dans le sang chez I'Homme. Les individus atteints
produisent moins ou aucune chaine béta, ce qui a des incidences sur les hémoglobines produites.
Les formes les plus sévéres de ces maladies entrainent des anémies graves qui nécessitent des
transfusions sanguines régulidres et des grefes de moelle osseuse.

La séquence du géne béta-globine est déterminée chez différents patients atteints de formes plus ou
‘moins graves de thalassémies et comparée avec celle issue d'un patient non malade. Les résultats
sont présentés dans le document suivant.

Données :
1 10 2 30 0

Traitement | Alignement muliple de séquences GADN
T )
betacod.adn | ATGGTGCACGTGACTCCTGAGGAGAAG TCTGCCGTTACTGCCCTGTGGGGCAAGGTGAACGTG!
thacod.adn = T

thazcod.adn
thascod.adn
thascod.adn
thascod.adn
thabcod.adn
thazcod.adn
thadcod.adn

Traitement

Tdentitds [ RS RS SRR
betacod.adn |GTCTACCCTTGGACCCAGAGGTTCTTTGAGTCCTTTGEGE
thalcod.adn |- -
thazcod.adn
tha3cod.adn |-
thadcod.adn |-
thascod.adn
thabcod.adn
tha7cod.adn
thaBcod.adn

Alignement des séquences de différentes formes de béta globines.
Betacod.adn : séquence d'un individu sain ; thalcod.adn & tha8cod.adn : 8 séquences d'individus
malades

Remarque : seuls quelques nucléotides du géne sont présentés. Pour Ia forme thS une addition
d'une adénine est constatée en position 219.




1- Réaliser une étude comparative précise des différentes séquences de la béta globine des personnes atteintes de béta thalassémie  à la séquence de la chaine  Béta normale de l’hémoglobine.  

2- Expliquer en quoi vos constats peuvent expliquer l’existence de formes plus ou moins grave de la maladie.













